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Dyfrakcja rentgenowska to jedna z nielicznych metod eksperymentalnych umozliwiajacych
poznanie struktury przestrzennej czasteczek, w tym bialek, z rozdzielczoscig atomowas.
Warunkiem jej zastosowania jest jednak uzyskanie dobrze rozpraszajacego krysztatu biatka.
Zdarza si¢, ze warunki, w jakich biatko krystalizuje nie sg optymalne z punktu widzenia badania
zjawisk molekularnych, jakie zachodza podczas funkcjonowania danego biatka in vivo. Tak
wiasnie jest w przypadku fosforylazy nukleozydéw purynowych (PNP) z E. coli, kluczowego
enzymu tzw. drogi ratunkowej metabolizmu sktadnikow kwasow nukleinowych. Fosforylazy
majg potencjalne ogromne znaczenie w medycynie, na przyktad w opracowywanej terapii
genowej niektorych nowotworow. Wszystkie do tej pory znane i zdeponowane z bazie Protein
Data Bank struktury komplekséw PNP z E. coli z ligandami uzyskano z jonem siarczanowym
lub fosforanowym, jako czynnikiem wymuszajacym krystalizacjg, czyli tzw. precypitantem
(przyktady krysztatow E. coli PNP uzyskanych w naszym laboratorium pokazuja zdjg¢cia obok).
Jony te lokuja si¢ w miejscu aktywnym enzymu, co uniemozliwia badanie oddziatywan biatka
z ligandami (substratami i inhibitorami) w warunkach fizjologicznych. Celem pracy
magisterskiej jest uzyskanie monokrysztatow PNP z E. coli bez uzycia wspomnianych jondw,
sprawdzenie ich zdolnosci dyfrakcyjnej przy pomocy dyfraktometru SuperNova (w Zaktadzie
Biofizyki) i w przypadku odpowiedniej zdolnosci rozdzielczej (minimum 2.8 A) — zebranie
pelnych danych dyfrakcyjnych, rozwigzanie 1 udoktadnienie struktury. Jesli uda si¢ przejs¢
wszystkie wspominane etapy, uzyskana struktura stanie si¢ cze$cig publikacji naukowe;.




